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UZ Leuven - familiale longfibrose (FPF) cohorte

109 families (133 patiénten + 188 (eerstegraads)verwanten = 321)
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Genetisch onderzoek naar zeldzame erfelijke varianten
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Genetisch onderzoek naar zeldzame erfelijke varianten
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Genetisch onderzoek naar zeldzame erfelijke varianten
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Genetisch onderzoek naar zeldzame erfelijke varianten risicoscores

Leuven FPF cohorte (109 families)
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Genetisch onderzoek naar zeldzame erfelijke varianten
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Deel 1: op zoek naar (ongekende)
zeldzame erfelijke varianten
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Zeldzame erfelijke

: Polygenetische risicoscores: wat is de rol van meer frequente varianten?
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Zeldzame erfelijke
varianten

Polygenetische risicoscores: wat is de rol van meer frequente varianten?
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Deel 2: op zoek naar de bijdrage van
frequente erfelijke varianten
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Polygenetische risicoscore (groep 1) > polygenetische risicoscore (groep 2)?



UZ Leuven — familiale longfibrose (FPF) cohorte

12

10

313233343536373839404142434445464748495051525354555657585960616263646566676869707172737475767778798081828384858688909491

109 families (133 patiénten + 188 (eerstegraads)verwanten = 321)
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